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REQUISITOS (ASIGNATURAS O MATERIAS CUYO CONOCIMIENTO SE PRESUPONE)
El alumno debe haber cursado las materias Matematicas, Programacion y Biologia Molecular y Celular y Bioquimica.

OBJETIVOS

El alumno adquirira la capacidad de aplicar diferentes técnicas computacionales a resolver problemas complejos
tipicos de la biologia y la medicina. Dichos problemas se caracterizan por implicar el andlisis de grandes cantidades
de informacién (blusqueda en bases de datos, analisis comparativos de secuencias de DNA, RNA, microRNAs y
proteinas, busqueda de dominios, evaluacion de la patogenicidad de variantes, conservacion evolutiva, filogenia..), de
modo que en la practica so6lo son abordables mediante técnicas de computacién intensiva, en las que se formara al
alumno.

DESCRIPCION DE CONTENIDOS: PROGRAMA

Los temas a tratar incluyen enfoques y técnicas computacionales para la blisqueda en bases de datos de secuencias,
estructurales, de expresion y su relacion con bases de datos de enfermedad, alineamiento y comparacion de
secuencias mediante uso de programacion dindmica, prediccion de la estructura génica, busqueda de sitios de
restriccién, prediccion de estructura secundaria, generacién de vectores recombinantes in silico, obtencién de la
secuencia proteica codificada, prediccion del plegado y la estructura de proteinas, prediccion de dominios funcionales
y de unién a proteinas, prediccion de interacciones de proteinas, evaluacién de la patogenicidad de variantes en
enfermedad, analisis de evolucidon molecular y filogenético de secuencias. Se revisaran distintos ejemplos de estudio
en las distintas areas y los estudiantes hardn uso de herramientas de biologia computacional para su analisis.

ACTIVIDADES FORMATIVAS, METODOLOGIA A UTILIZAR Y REGIMEN DE TUTORIAS

La metodologia docente incluiré:

-Clases magistrales, donde se presentaran los conocimientos que los alumnos deben adquirir. Para facilitar su
desarrollo los alumnos recibirdn las notas de clase y tendran textos basicos de referencia que les facilite seguir las
clases y desarrollar el trabajo posterior.

-Clases de problemas, en las que se desarrollen y discutan los problemas que se proponen a los alumnos.
-Précticas en laboratorio computacional.

SISTEMA DE EVALUACION

El sistema de evaluacion incluye la evaluacién continua del trabajo del alumno (participacion en clase y 2 pruebas de
evaluacién de habilidades y conocimientos tedrico-practicos) y la evaluacion final a través de un examen teérico-
practico en que se evaluara de forma global los conocimientos, destrezas y capacidades adquiridas a lo largo del
curso. Los porcentajes asignados quedan definidos en los siguientes términos.

Peso porcentual del Examen Final: 60% (minima nota requerida es igual a 4)
Peso porcentual del resto de la evaluacion: 40%

Peso porcentual del Examen Final: 60
Peso porcentual del resto de la evaluacion: 40
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- - Lesk, A.M Introduction to Biolnformatics, Oxford University Press, Third Edition

- - Mount, DW Bioinformatics, Sequence and Genome Analysis, Cold Spring Harbor Laboratory Press, Second Edition
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